
,

——

LncRNA + mRNA

HISAT2 v2.0.4 :--rna-strandness RF

StringTie v1.3.1 ——

Cuffcompare v2.1.1 ——

Ballgown —— : qvalue <0.05

Cuffdiff v2.1.1 : qvalue <0.05

CNCI v2 ——

CPC cpc-0.9-r2 --evalue le-10

Pfam-scan v1.3 --E 0.001; --domE 0.001; --pfamB

PhyloCSF 20121028
--orf=ATGStop; --frames=3;'

--removeRefGaps

phastCons v1.3 ——

rMATS v3.2.1 ——

GATK v2.6-5 SNP ——

GOSeq,topGO,
hmmscan Release2.12 GO

EnrichmentMethod: Wallenius;
Padjust: BH

KOBAS v2.0 KEGG
Blast le-10;
padjust: BH

Blast v2.2.28 --evalue le-10


